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1 CAGCATTCCA AGAGGAAAAA AAACATGATC AAGAAGTAAT TACTACAAAA 
51 GAGGAAGCTG TAGTAGTAAC TGCACCACCA CCATCAGAAA CAGCAGAGCC 
101 AGCTGCAGCT GTTGTTGCCG AGGAAGAGAC AACAAAGGAG CAAGAAGAGC 
151 CGCCAGCAGT ATCGGCCGAG GAACCTGTGG CCCCAGCTGA AGTAGAGACA 

2 01 AAGGTGGAAG TTACAGAAGA ACCACCAAAA GTTGAGGAGA AAC C AG C AG A 
251 AGTAGAGGAG GCTCCAAAGG AAACAGTAGA AACAGAACCA GCTGTTGAGA 

3 01 AGACCATCAA GGAGGAAACT GTAGAGGACT CTGTCGTGGC ACCTGCTCCC 

3 51 GAACCGGAAG CCGAAGTCCC AAAAGAGAAG GTAATTGCTA CTACTGAAAC 

4 01 TACTGAGGAA GAAGAAAAAG TGGCAGTTGA AGAAGTTGAA GTGAAAGTTG 
451 AAACAGAGGA GGGAGAAGTT ACTGAGGAGA AGACTGAGTA AAATAAGTTG 
501 TACAACTATT TTATGCACGC CTTATTTTCT CAATTGGAAG TTTATAATGT 
551 AGTGGGCTTT TGGTAATATT TGGGGGTTTA ATAAGTGGTT TAAGTGGGTT 
601 AAGGCTTTTT TGGAATTTAG ATATTTGGGT AAAGGCCTAC TTGAACAAAA 
651 CATAGAAATT TGGCACACAT GGGTAAAAGT CAAACTTTGT TGAGGATGTT 
7 01 TTCTTGTTGG TTAAATGTGT GTGCCAAGTA GTAGAATGTG GTGGTTGTAA 
751 TGTAAGTTCT CAAGTAGGGT TTATGAGTCC TAGTATTATG CTTGATTGTA 
801 TGTTGATATG AAAATGGGGG TATGTTGGCT TTGAATAAAA GTTTTTAATT 
851 TTATAAAAAA AAAAAAAAAA AAAAAAAAAA AA 
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1 AFQEEKKHDQ EVTTTKEEAV WTAPPPSET AEPAAAWAE EETTKEQEEP 

51 PAVSAEEPVA PAEVETKVEV TEEPPKVEEK PAEVEEAPKE TVETEPAVEK 

101 TIKEETVEDS WAPAPEPEA EVPKEKVIAT TETTEEEEKV AVEEVEVKVE 

151 TEEGEVTEEK TE 
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1 AAACAA.CAAACTTTTTCATCAATCTTCTTTCTTTAATCATCACCATGTCGAGCTGCGGAA 60 
TTNFFINLliSLIITMSSCGN 



SI ACTGCGACTGTGCCGACAAGACCAACTGCCCAAAGAAGGGAAACAGCTACGGCTTTGACA 12 0 
CDCADKTNCPKKGMSYGFDI 

121 TCATTGAGACCCAGAAGAGCTACGATGACGTCGTGGTGATGGATGTTCAGGCAGCTGAGA 180 
IETQKSYDDVVVMDVQAAEN 

181 ATGATGGCAAGTGCAAGTGCGGCCCGAGCTGCAGTTGTGTGGGCTGCAGCTGTGGTCATT 24 0 
DGKCKCGPSCSCVGCSCGK* 

241 AAGTTAAACACAACATTATCATGTTATAGTGAATAATGATGTGTGTGATGAATATAGGTG 3 0 0 

3 01 AAAAATCTGTGGTGTGATAAAAACCGTTGGTGAATAAATAGGTGTATATTTCGTGTGCAC 3 60 
361 CTTCTACGAGTACTTGTGCTTGTTGGGTGAAAGAAATATGCACCTAAGTGTCAGTTGTTT 4 2 0 
421 TCCGTGTTTTTCGCCGTGTCCCTTGTAATGGTCATGTTTGTGTTTTCTTGTGGTTAAATT 48 0 

4 81 AAATGAACTAGTAATGTTATGTAAAAAAAAAAAAAAAAA 519 



Figure 5 



5/11 



1 GGAGGAGATCACCAGTTCCACCAACACGTCGTCGTAATGAGACACGGCGATCGGATAGAC SO 
RRSPVPPTRRRNETRRSDRQ 

SI AACTTCGAGCCACTGTGGGTGAAGACGGCGGCGAACGATGGGACCCACCCTTGGTCGATG 12 0 
LRATVGEDGGERWDPPLVDE 

121 AAGGCAAGCTCCGTACCTTCCGGACAGGTCTGAAGCTCCGAACCAATTTTGATTTTCCGA ISO 
GKLRTFRTG'LKLRTNFDFP I 

181 TCCATCGTGTCTTTGTATCACCTTTCCTCCGGTGCGTACAGACAGCATCGGAAGTCATCT 24 0 
HRVFVSPFLRCVQTASEVIS 

241 CCGCTCTCTGCGCCGTCGACGATATTCCCGCCACCACTAATAGAGGCGATCAAGTACAAA 3 00 
ALCAVDD I PATTNRGDQVQ I 

3 01 TCGATCCATCCAAGATCAAGGTCTCTATTGAGTATGGATTATGTGAAATGTTGAACATGC 3 6 0 
DPSKIKVS IEYGLCEMLNMQ 

3 SI AAGCCATAAGACTTGGTATGGATTTCAGCAATGGGAATTGGGGTTTCGATAAATCA.CACC 42 0 
AIRLGMDFSNGNWGFDKSHL 

421 TTGAATCAACATTCCCAGTTGGGACGGTGGATCATAGTGTGGAACCACTCTATAAAGAGA 48 0 
ESTFPVGTVDHSVSPLYXEM 

481 TGCCAAAATGGGAAGAGACAGTCAATGGCGCAAGGGCCAGATATGAAGAGGTTATTCAGG 540 
PKWEETVNGARARYEEVIQA 

541 CCCTAGCAGATAAATACCCCACGGAGAACTTGTTGCTTGTTACACATGGGGAAGGAGTTG 60 0 
L.ADKYFTENLLLVTHGEGVG 

SOI GCGTTGCAGTTTCTGCCTTCATGAAGGATGTTACAGTGTACGAAGCCGATTATTGTGCCT 66 0 
V A V S A F M K D V T V Y E A D Y C A Y 

661 ATACACACGCAAGAAGATCCATTGTCTTGGGCAAAAACCAGTCATTTACTGCTGAAAACT 72 0 
THARRS IVLGKNQS FTAENF 

7 21 TTGAAGTATTACCAAAACAAGGCCAAACTGGTGTCAGTTACGTCCTTGAACAGCATTGAT 78 0 
EVLPKQGQTGVSYVLEQK* 

7 31 GGAACTGTATGACCTAATTGTGGCAGCCGATGATTACAGAAACAATTTCCACACCTTTTT 8 4 0 
841 TCTTTTTTCGGGCATTTGCCTACATTTTATAATTAATTAGGCATTCTCATAGCTAAGGCT 9 0 0 
901 CATTGGATTCACATCCCTACTTGTTTAAAGGAGACTTTGATTTGTTGCCTCCAAACAGAA 96 0 
961 CATATGTTGCTGTGTCCATCAGCTTTTTTTAACTGGGATTTCTATTTTTACAGTGTGTAA 102 0 
1021 AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 1046 
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1 GTTGATGGCAGATGTGACCAACTCAGGAAAAATGCCAGGGTTGTTGCAATTGATTCTTAC 60 
VDGRCDQLRKNARVYAIDS Y 



61 GAAGATGTTCCTTTGAACGATGAGAACGCATTGAAAAAGGCAGTGGCTAGTCAGCCTGTG 12 0 
EDVPLNDENALKXAVASQPV 

121 CGCGTCGCCATTGAAGGAGGTGGCAGGGATTTCCAACTCTATCAATCAGGCGTCTTTACT 18 0 
R V A I EGGGRD FQLYQSGVFT 

181 GGATCATGTGGGACGGCCCTAGACCATGGTGTGGCTGCTGTTGGGTATGGCACAGAAAAT 24 0 
GS CGTALDHGVAAVGYGTEN 

241 GGTGTGGATTACTGGATTGTAAGGAACTCATGGGGTGCAAGCTGGGGAGAGAGCGGCTAC 3 00 
GVDYWIVRNS W G A S WGESGY 

3 01 ATCAGGATGGAACGTAATCTGGCAGGCACAGCTACGGGCAAATGTGGTATTGCAATGGAA 3 SO 
I RMERNLAGTATGKCG IAME 



3 6 1 GCCTCTTACCCTATTAAGAAAGGCCAAAATCCCCCAAACCCAGGACCATCTCCTCCATCT 42 0 
ASYPIKKGQNPPNPGPSPPS 

421 CCAATAAAGACCTCCAACAGTTTTGTGACAATTACTATACCTTGGCTGAAAGCACCACTT 48 0 
PIKTSNSFVTITIPWLKAPL 

481 GCTGCTGTCTATTTGAGTTTGGCAGGTATTGCTTCGAGTGGGGATGTTGCCCACTCGAGG 54 0 
AAVYLSLAGIASSGDVAHSR 

541 CTGCCACTTGCTGTGATGACCATTACAGTTGCTGCCCACATGAGTATCCCATCTGCAACC 6 0 0 
LPLAVMTI T V A A H M S I PSAT 

601 TTAATGCAGGGACGTGTATGATGAGAAGGACAACCCATTGAGTGTGAAGGCATTGAAGCG 660 
L M Q G R V * 



651 TACTCCCGCTAAACCTCATTGGGCCTTTGGGAACCGTGGCAAGAGCAGCAGTGCTTAAGA 72 0 
721 ACATTGTGTCATCTATACAGTGAAAGTAAAACGAGGATGAAAAGTTGTATCAGGCAGGGC 78 0 
781 TTGATGATCTCCTCGGTTTTATAGTACCGCATACCCTCATTCTCCATTAAGGTCATATAC 840 
341 ATATGGACGGTTTATCAAAGTTTATTCAGATGCTAATTATGTATATATCATTTCTCAGTC 900 
901 "rTGTATTTCATTTTAACGAGAACATAAACAGATCGTTATCAGCTACCAATTTCCACTGT 96 0 
961 .--AA.TCACGTTATCAATTATTTACTGGCCTCGCTGA\AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 1017 
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I CGGTTCAATCGCTGGATCAATCGAGCATATGGCGATGTATCCGGTTGATACGCTTAAAAC SO 
GS IAGS I EHMAMYPVDTLKT 

51 TCGCATACAGGCTATTGGGTCATGTTCGGCTCAATCCGCCGGTCTCCGACAAGCCCTTGG 120 
RIQAIGSCSAQSAGLRQALG 

121 GTCGATACTGAAAGTTGAAGGTCCCGCCGGACTTTACCGTGGCATTGGTGCAATGGGTCT 180 
S ILKVEGPAGLYRGIGAMGL 

131 CGGTGCAGGACCAGCTCACGCAGTGTATTTCTCCGTTTACGAGATGTGTAAGGAGACTTT 240 
GAGPAKAVYFSVYEMCKETF 

241 TTCTCATGGTGATCCGAGCAATTCCGGTGCGCACGCCGTTTCGGGGGTGTTCGCGACGGT 300 
SKGDPSNSGAHAVSGVFATV 

3 01 GGCAAGCGACGCGGTGATTACGCCGATGGATGTGGTGAAACAGAGGTTGCAGTTGCAGAG 3 SO 
ASDAVITPMDVVKQRLQLQS 

3 51 CAGTCCGTACAAGGGTGTTGTTGATTGCGTGAGGAGGGTGTTGGTAGAAGAAGGGATTGG 420 
S PYKGVVDCVRR.VLVEEGIG 

421 CGCATTTTACGCATCTTATCGAACAACTGTGGTCATGAATGCCCCGTTTACGGCCGTTCA 430 
AFYASYRTTVVMNAP FTAVH 

431 CTTCGCCACATATGAAGCCACGAAGAAAGGGTTGTTGGAGGTGTCGCCGGAGACTGCGAA 540 
FATYEATKKGLLEVS P E T A N 

541 CGATGAGAATTTGTTAGTGCATGCTACTGCTGGTGCTGCTGCTGGAGCTTTGGCTGCAGT 600 
DStfLLVHATAGAAAGALAAV 

SOI AGTAACCACTCCACTAGATGTTGTCAAAACTCAGTTGCAGTGCCAAGGTGTTTGCGGATG SSQ 
VTTPLDVVKTQLQCQGVCGC 

551 CGACAGATTTTCTAGCAGTTCGATTCAGGATGTrATAGGAAGCATAGTGAAGAAAAATGG 720 
DRFSSSS IQDV2G5 IVKKNG 

721 ATATGTCGGGTTAATGAGGGGGTGGATTCCCAGAATGCTATTTCATGCTCCTGCTGCAGC 730 
YVGLMRGWIPRMLFHAP AAA 

7S1 AATCTGCTGGTCTACTTATGAAGCCTCCAAAACATTCTTTCAAAAACTCAATGAGAGCAA 340 
ICWSTYSASKTFFQKLNESN" 

341 TAGCAACAGCTCAGTTACCTAAGATTTCATATGTTTTTGTTGCTCTACTAGGCTTATCCA 900 
S N S S V T * 

301 AAATCATGTCGATTGGTTTCACTTCACCACAGTTGCCATGAACAACTCAAAGCATCGAAT 950 
951 TTTACATGTATATTATGCAATCTAGATGCTTCTTGATATTTATTTTTATTTTTTCTTTTC 1020 
1021 CAACTTTTGTAATTAGAATTAGCTACTATGGTTATGGCATGGAGTGTTTTATAATTGCTA 108 0 
1031 ATATCATCGTATAAGCAATGCTATTTGAGAAATTGTGGTGTAAGGTTAGAGTAATGTTAT 1140 
1141 TTGCACAATCCACTTACATAGACCGCGGGACTCATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAA 119 S 
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I GATCTTATATTGAGGATGCAAA.GTTTCAAA.TTACCTGATATGTAACTCTCAA.CAAAATCA SO 
51 AGCTTTTGATCATATAAATCGAAACCAACACACAATAATTATGAATTTCTTTGACTCTTT 120 
121 GTCTCTGTACCAAAATACGCACACCACAAAAAATTCTTTTTGTATTATATTCGTTTTTTA 18 0 
131 TTTTTTTAACGTTTTGGTATTCAAACATCATATAAGTAAGGGGGAATATTATTCGGACTC 240 
241 CTCCAAAAACTTATGACATTGTGATTACACATTTGAATGACAGAAGTTTTTGATGAAGTG 3 00 
301 CCAATATCAATCTTTTCTTAATTGCTTCATAAAGGGTGTTTTTGTAATTAAAAGAAAGAT 3 SO 
3 o 1 AAGGAAATTTAGCAAGAAGTGCATTATTGGGACTGGTATATATGACAAGGATCTGACGTG 420 
421 GCAAAGAAAGAAAGTGGGTCCTGAGTCAGGTGTGTCCCATCTGTCAATATTCTTC^AAAG 4 80 
■ 431 AGAGTCCACC\TCTC^TAGATGAGATTTAGAAAGTGGTTTCCACAAAAAAATATGACACA 540 
541 ACCCATCCATGAACC\ATAAAAACATGACAGGTCATCATTTCTTTCTATTTTTTTCTCTC S0 0 
S01 AAGATAATAATACCTATTAGTGTCTTTAACACCGGCCTAACTTTGCATTTCTTGTCATTT SS0 
SSI GGTGACTTTTTATTGCCCAATTGTGGCTTGAAGGAAATAAAAAGGAAAGTCTTTTTCTTG 720 
721 AACCCATATGGAAGCAATTTCAATGAGAGAGATAGAGAGGAGGGATGGAGATTGGGGTGG 7a 0 
7 31 AGAATTGATACGGATCTTCTTTAATTGGTATATGTAAATCACTCAGAAACACGTATACCA 84 0 
3 41 TATATGCATCAATGTCAATGTCACAGAAAACGTAACTCACGAACACATTTCGTAACATGC 90 0 
901 ATGCACCAATCATACATTATAACATAGTGTTACGACAATAAAAGATCTTTAGTCGTAAGA 9 S 0 
551 GCATTAGCTCGTGACAAGAACAAAAACGTGGATTCCCAACCTAAAGAAGGGTATATCTTT 1020 
10-1 TATTCATATATCTACTTTTGATATGACCTAAACCTTGTGTCACCCACAATGTTCAGTACG 1080 
1081 ATCGATAATTGTTTGACTTGTGTGGGATGAGAAAATGTATGAGACTGGCCATTAGTTTTA 114 0 
1141 GCCGGATGTGATTTGGGTATATTGATGAlCAATATAAGATATATAAAACTTGAACAAAACA. 120 0 
1201 ATTTCTCAACAAATTAAACTACAAGATAATCTCCCTTCAGATGATAAACTAAATGGTAGA 12 SO 
1251 ATATCCGTTGAGTACCCCCAATAATTTAAAATCTCCAGCAAATACTGTGATTCCTTTTCT 132 0 
1 3 Z 1 TCGAAGCGAAATTCCTTCCTTCCAAACACCTTAACAAATGTAAAATTCGTTAGTAAGATT 13 8 0 

13 31 AAATTTGAAATGATAACACAAGAGTGAATAAAGGTCATGGTCACCTACTTACCCAACTGC 144 0 

14 41 ACAAAACAC ACAAG CACACATCCAAAAGTAGTAGTATGATTACACACATTTGAAAAAATG 1500 
1501 ACCTCCATTATTTTAGCCACCTCTCTTGTAAAAAAGATTACAAACAAATTACTCCTATCA 1 S S 0 
1551 TTATTATAAAAATAGTAGCATAACCTCATCTCCAATCCACACCATATATTTTACATTATT 1520 
1S21 GCCAAACATGCTAAAAGCTTCTTGTATTCAGTGAAAATGTGGTGTCAAATCCCAAGATTC IS 30 
1SS1 TTCATGTGCCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCCTCCTCCTCCTCCTCTCTCTCTCTC 1740 
1741 ATCAACTTGAGGGCTTTAGGACCTCiaj^TAAACCTCTCTCAATTGATCATCTCTGCATC 1300 
13 01 ACACTCTCAAGCATTCTTTCTCTCTACTTTCTTTTAGGTCAACTACACTTCCCTTTGAGT 13S0 
13 51 TTCCAAIGGCCACTGTTGAGGTAAATC^AGTGATATATACATAAATTTTATTTGAAAGAT 192 0 

M A T V E 

1921 GATTGATTCAAAGAGAACCCTTTTGTGTTTTCTTTAATAAGATCCATGTATATGAAGTTT 1980 
19 31 TAATGTTTCATGTTTTTTTATTTTTTGTTAATTTTTTTTTAATTTAGGCATTTTTGCAAT 2040 
2041 ATCCCATTTGTGAAAAGATCTGTTTTCCTTTGGAAGAGATTAGAATTCGTTTCGTGTCGA 210 0 
2101 TTCATCATGAAAATCAATCTGGGTCTAGCTTTAATTGTGCTGATCTTGACCGGACTGTTA 21 SO 
2151 GATGATTCGTTTTATATGTAGGCCCAATAGAGAGTGATAGTATTCCCGAAATAATACAAA 2220 
2221 TCCGAGCAAACTATAATCCTCAATAGTAACTTTGTAATCTCTAAATAATCAAAAAATAAT 2230 
22 SI GCTTATTGGGGTGATTGGTGTGTTTGATGCAGGTTGTATCAGCGCAGACAGCATTCCAAG 2 340 

V V S A Q T A r Q S 
2341 AGGAAAAAAAACATGATCAAGAAGTAATTACTACAAAAGAGGAAGCTGTAGTAGTAACTG 2 400 

SKKKDQ3VITTK3SAVVVTA 
24 01 CACCACCACCATCAGAAACAGCAGAGCCAGCTGCAGCTGTTGTTGCCGAGGAAGAGACAA 2 4 S 0 

? P ? S S T A £ = A A A V V A E E £ T T 
24 51 CAAAGGAGCAAGAAGAGCCGCCAGCAGTATCGGCCGAGGAACCTGTGGCCCCAGCTGAAG 2 52 0 
„ K EQ ~ Z ? ° AV S A Z E ? VA P A E V 

"AGACAAAGGTGGAAGTTACAGAAGAACCACCAAAAGTTGAGGAGAAACCAGCAGAAG 2 53 0 
T K V E V T E E ? ? K -,- z =- K p A £ v 

AGGAGGCTCCAAAGGAAACAGTAGAAACAGAACCAGCTGTTGAGAAGACCArCAAGG 2 S 4 0 
E --- ? E T V E T E ? A V E K T 2 K E 
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2641 AGGAAACTGTAGAGGACTCTGTCGTGGCACCTGCTCCCGAACCGGAAGCCGAAGTCCCAA 2 7 00 
ETVEDSVVAPAPEPEAEVPK 

2 701 AAGAGAAGGTAATTGCTACTACTGAAACTACTGAGGAAGAAGAAAAAGTGGCAGTTGAAG 2 750 
EKVIA7TSTTEEEEKVAVEE 

2 761 AAGTTGAAGTGAAAGTTG AAACAGAGGAGGGAGAAGTTACTGAGGAGAAGACTGAGTAAA 2 82 0 
VEVKVSTEEGEVTEEKTE * 

2 821 ATAAGTTGTACAACTATTTTATGCACGCCTTATTTTCTCAATTGGAAGTTTATAATGTAG 2 3 8 0 

2 8 81 TGGGCTTTTGGTAATATTTGGGGGTTTAATAAGTGGTTTAAGTGGGTTAAGGCTTTTTTG 294 0 

2 941 GAATTTAGATATTTGGGTAAAGGCCTACTTGAACAAAACATAGAAATTTGGCACACATGG 300 0 

3 0 01 GTAAAAGTCAAACTTTGTTGAGGATGTTTTCTTGTTGGTTAAATGTGTGTGCCAAGTAGT 3 05 0 
3 061 AGAATGTGGTGGTTGTAATGTAAGTTCTCAAGTAGGGTTTATGAGTCCTAGTATTATGCT 312 0 
3121 TGATTGTATGTTGATATGAAAATGGGGGTATGTTGGCTTTG AATAAAA GTTTTTAATTTT 318 0 
3181 ATATAATAAGTGTATTTTTGTTTAATATCATTCTTTCATTCTCTCGGATCAACTACTGAT 3 240 
3241 CATCGCCTTGGTAAGCTATTGCCTCACCAACTAGCTAATCGAACGCGAGCCC 3292 
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